Soy una persona proactiva, responsable y con una fuerte curiosidad intelectual. Me motiva afrontar desafios
complejos y explorar enfoques interdisciplinarios que fortalezcan mis habilidades técnicas y analiticas, y que
me permitan seguir aprendiendo. Durante mis estudios universitarios, he desarrollado una sélida capacidad
para resolver problemas en dreas como las matematicas, la fisica y la informatica. He trabajado con lenguajes
de programaciéon como C++, Python, Fortran, R, MATLAB y Mathematica, aplicandolos a tareas de célculo
cientifico, andlisis numérico, procesamiento de datos y aprendizaje automatico, asi como a la interpretacién
y presentacién rigurosa de resultados. En el dltimo afio, he colaborado en proyectos interdisciplinarios —
principalmente en el dmbito de la Biomedicina— disefiando modelos de inteligencia artificial y analizando
grandes volimenes de datos.

Educaciéon
Universidad de Granada Granada, ES
Doble Grado en Fisica y Matematicas 2018 - 2023

Nota media: 8.095/10

Trabajo de Fin de Grado: Sistema de fermiones con interaccién; de pocos dtomos en redes pticas a condensados de
Bose-Einstein

Universidad de Granada Granada, ES
Master en Ciencia de Datos e Ingenieria de Computadores 2023 - 2024

Nota media: 9.02/10

Trabajo de Fin de Master: Modelos generativos de difusion aplicados al dmbito de la imagen médica (Nota: 9.8/10).
Repositorio de codigo

Experiencia

Centro Pfizer-Universidad de Granada-Junta de Andalucia de Gendmica e Investigacion Oncolo-
gica (GENYO) Granada, ES
Personal investigador especialista en Ciencia de Datos e Inteligencia Artificial 2025 (6 meses)

Proyecto: PCA-MARK - Herramienta de ayuda a la decisién en la seleccién de tratamiento de pacientes de cancer
de préstata
Referencia: PMPTA23/00025.
Financiacién: Ministerio de Ciencia, Innovacién y Universidades, Instituto de Salud Carlos Il (ISCIII) y cofinanciado
por la Unién Europea, Fondos FEDER.
Responsabilidades desempefiadas en el grupo de investigacion:
B Desarrollo e implementacién de un pipeline bioinformético para el procesamiento de datos RNA-Seq (ficheros
FASTQ) y la generacién de matrices de conteo de expresién génica.
B Creaciéon de un modelo de clasificacién basado en técnicas de machine learning para la estratificacién de
pacientes con cancer de préstata segiin su respuesta farmacoldgica, integrando variables genéticas y clinicas.
Este modelo se encuentra actualmente en proceso de patente y preparacién para su publicacién cientifica
(repositorio del proyecto).
B Aplicacién de técnicas de explicabilidad en inteligencia artificial (XAl) para la interpretacién y anilisis del
comportamiento de los modelos predictivos desarrollados.
B Empleo de métodos estadisticos avanzados y algoritmos de machine learning e inteligencia artificial en diversos
estudios complementarios orientados a la estratificacion de pacientes.


mailto:alzorrcarri@ugr.es
https://linkedin.com/in/alzorrcarri
https://github.com/azcarriqui77
https://github.com/azcarriqui77/TFM-Code
https://github.com/azcarriqui77/farmacogenetic_panel_pc

Grupo de Procesamiento de la Seiial y Aplicaciones Biomédicas (SiPBA) Granada, ES
Personal investigador predoctoral y estudiante en el Programa de Doctorado en Tecnologias de la Informa-
cién y la Comunicacién Octubre, 2025 -
Actualidad

Puesto: Personal Investigador en Universidad de Granada (UGR), especificamente en el Instituto Andaluz Interuni-
versitario en Ciencia de Datos e Inteligencia Computacional (DASCI).

Departamento/Grupo de Investigacion: Teoria de la Sefial, Teleméatica y Comunicaciones en el grupo Procesamiento
de la Sefial y Aplicaciones Biomédicas (SiPBA).

Proyecto/Linea de Investigacién: Inteligencia Artificial en redes de distribucién (LI/EDistribucién), dentro de la
catedra ‘IA en redes de distribucion ENDESA UGR”".

Funciones principales: Investigacién en el campo de las redes de distribucién dentro del grupo SIPBA.

Tipo de contrato: Contrato laboral indefinido de actividades cientifico-técnicas (segtin el Art. 23 bis de la Ley de la
Ciencia).

Independiente Granada, ES
Profesor de clases particulares 2023 - 2025

Profesor clases particulares en Matematicas, Fisica y Quimica, a nivel universitario y Bachillerato

European Human Genetics Conference Milan, IT
Single cell transcriptome analysis and inference by machine learning on prostate cancer fusion biopsy
specimens identifies cancer-associated cells with diagnostic gene expression signatures 2025

Fernando Marin-Benesiu, Verdnica Arenas-Rodriguez, Sergio Cuenca-Lépez, Alvaro Zorrilla-Carriqui, Beatriz Alvarez-
Gonzalez, Luis Javier Martinez-Gonzalez, Maria Jesus Alvarez-Cubero.

Universidad de Granada Granada, ES
Premio mejor Trabajo de Fin de Master 2025

Premio al mejor Trabajo de Fin de Master por la Escuela Técnica Superior de Ingenierias Informatica y Telecomuni-
caciones en la modalidad de Master en Ingenieria Informatica

Universidad de Granada Granada, ES
Finalista Datathon IX Jornadas Bioinformatica 2025

Finalista del Datathon a mejor trabajo de master en las IX Jornadas de Bioinformatica

Il Congreso de Inteligencia Artificial de Andalucia Granada, ES
Finalista mejor Trabajo Fin de Master 2024

Finalista en los premios a mejor Trabajo de Fin de Master realizado en el ambito de la Inteligencia Artificial en las
universidades andaluzas

UniversityHack Datathon Madrid, ES
Tercer puesto y ganador 2024

Tercer puesto y ganador de la edicién 2024 del Datathon UniversityHack organizado por Cajamar. Enlace web edicién
2024

Universidad de Granada Granada, ES
VIl Jornadas de Bioinformatica 2024
Taller Una visién general del flujo de trabajo con machine learning para aplicaciones bioldgicas
Taller Aprende R para andlisis de expresion de ARN


https://www.cajamardatalab.com/datathon-cajamar-universityhack-2024/ganadores/
https://www.cajamardatalab.com/datathon-cajamar-universityhack-2024/ganadores/

Taller Introduccion a la aplicacién de técnicas de regresion con R

Universidad de Granada, Google y T-Systems Granada, ES
Data Engineering with Google Cloud 2023 - 2024
Coursera, IBM Online
What is Data Science 2023
Universidad de Granada (abiertaUGR) Granada, ES
MOOQOC Machine Learning y Big Data para Bioinformatica 2022
Coursera, IBM Online
Python for Data Science, Al & Development 2022
Inglés C1
ISE Il Trinity College London 2024
Francés Medio B1/B2

Sin acreditacién oficial

Espaiiol Nativo

Durante mi participacién en el proyecto PCA-MARK, desarrollé de forma integra un algoritmo de clasi-
ficacién para predecir la respuesta de pacientes a un tratamiento farmacolégico, basado en informacién
genética y clinica. Este algoritmo se encuentra actualmente en proceso de patente y en preparacién para
su publicacién cientifica. Ademas, trabajé con grandes volimenes de datos y archivos de gran tamaiio,
empleando técnicas de computacién de altas prestaciones (HPC). Para ello, utilicé diversos lenguajes de
programacién y herramientas de procesamiento como Bash, Python y R.
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